
1. Search website :

http://www.matrixscience.com/search_form_select.html

MS search



2.Set search parameter

按住 Ctrl 可同時選擇 2 種以上選項

Carbamidomethylation

於 in-gel digestion 中利
用 DTT 破壞雙硫鍵 ,

選擇蛋白
質資料庫

選擇物種

選擇水解酵素
及相關選項

選擇可能產生
之修飾反應

再用 iodoacetamide
block –SH group

調整誤差範圍(可先
設定 200-300 ppm ,
再依結果調整)

輸入 mass list

或 txt file

選擇輸出資
料之筆數


